[bookmark: _GoBack]一、采购内容：基于De Novo（从头测序）的蛋白组学数据分析软件
二、性能指标及要求
1.肽段/蛋白质定性分析
1.1支持全自动高通量De Novo氨基酸测序分析，快速发现全新多肽序列
1.2支持自动化500+翻译后修饰开放式搜索及其定量
1.3支持自动化20种以上的氨基酸突变分析、缺失分析、换位分析
1.4多搜索软件（支持至少3种搜库软件的整合搜索定性）联合定性
1.5满足高质量谱图多轮参数多数据库循环搜索
2.复杂生物样本的蛋白组定量分析
2.1支持基于报告离子标记定量
2.2支持母离子峰面积定量
2.3支持基于峰强度或峰面积的非标记（Label free）定量分析
2.4支持标记（Label-based）定量分析：TMT（MS2，MS3）、iTRAQ、SILAC、Dimethylation、O18 labeling、ICAT
3.支持的碎裂类型
支持HCD/CID、ETD/ECD、EThCD、IRMPD、UVPD等碎裂模式
4.支持仪器类型
支持Thermo、Sciex、Agilent、Bruker、Waters等质谱公司数据
5.支持可视化界面
满足基于Java的完全可视化界面，流程化分析，所有分析模块、结果查询界面均集成在统一界面中
6.数据输出格式
支持输出mgf，dta谱图列表文件，支持输出蛋白、肽段HTML可视化报告，支持通用格式mzid，xml输出，支持对接Skyline等软件的专有格式输出
三、软件升级
供方须提供软件一年内免费升级
四、培训及售后服务：
提供现场免费培训，各项性能指标达到技术要求，由供需双方共同签字认可，现场验收，验收合格后，供方须提供软件一年内免费升级，并提供终身维护服务。
