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 研究方向：染色质动态结构和功能调控的单分子研究

表观遗传调控与干预全国重点实验室
                    李伟课题组

       精确解析生物大分子之间相互作用及动力学行为是单分子操控技术的优势，为准确描述染色质高级结构及其表观遗传调控机理打开了一
个新的窗口。课题组开发并利用磁镊、光镊、AFM及单分子荧光等多种单分子技术手段，在染色质纤维中四核小体单元动态组装机制、组
蛋白分子伴侣、组蛋白泛素化修饰、染色质重构因子对染色质结构及手性调控机制的方面取得系列进展。未来课题组将发展多种单分子表征
技术，构建核小体及染色质纤维等高级结构动态结构和调控的全景图像，理解染色质错误组装所产生的疾病的分子机制。同时，课题组将开
发体内染色质实时操控的技术手段，跟踪DNA复制、基因转录等关键生命活动的动力学过程。
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       实验室有助理研究员3人，博士后1人，研究生6人，与多家研究

单位和高校开展有长期合作。新生有专人带领和指导，从生物化学、

单分子操纵等多个方面进行系统性训练。
      

 李伟，中国科学院生物物理所研究员
       李伟研究员致力于生物物理交叉方向的研究，尤其是基于单分子层面的染色质动态结构和调控。在Molecular 
Cell、JACS、Nature Communications、 PNAS 、Nucleic Acids Research、Cell Reports等刊物上发表代表性学术
论文26篇。荣获2018年北京市科学技术奖二等奖和2023 年高等学校科学研究优秀成果奖二等奖，获得2020 年中国
科学院前沿重点项目（交叉方向青年人才类）和2021 年中国科学院特聘研究岗位（基础原创骨干）支持，主持国家
自然科学基金项目三项，发表SCI 论文共70 余篇，引用超1400 次（Google Scholar），兼任中国生物物理学会分
子生物物理分会和单分子生物学分会委员。 

 近期代表性成果

 招生要求
       热忱欢迎物理学，生物学或化学等专业的优秀毕业生加入！具备强烈的学术好奇心和前沿探索精神，对单分子生物物理研究感兴趣。

 实验室环境

2023届博士毕业生孔同学，目前就职于武汉大学

2021届博士毕业生肖同学，目前就职于生物物理研究所，助理研究员

 毕业生去向


